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Abb.1:Untersudite Fusarium pp.als Luftmyzelauf PD A (links) bzw .unter dem Lichtmikrosop bei4 00 facher VergréBemng (rechts)

Einleitung

Mittels PCR und RFLP wurden zwei initiale Gere der Fumonisin-Biosy nthese, eine Poly ketid-Sy nthase (fum /) und eine Aminoacyl-Transferase (fum8), von unterschiedlichen
Fusarium-Arten unersucht. Die Isolate wurden aus verschiedenen Wirtspflanzen gewonnen und anhand morphologischer Charakteristika den Arten Fusarium proliferatum, F.
oxysporum, F. redolens, F. subglutinans (Abb. 1) sowie F. verticillioides zugeordnet.

Nachweis des fumlI- und fum8-Gens in Fusarium spp.

Aus Reinkulturen wurde von 42 verschiedenen Fusarium spp.-Isolaten DNA isoliert. Mit Hilfe der PCR wurde von fum1 bzw. fum8jeweils ein spezifischer Genabschnitt (525 bp
bzw. 801 bp groB) amplifiziert (Abb. 2). Hierbei wurden F. proliferatum sequenzbasierte Primer fir alle untersuchten Fusarium- Arteneingesetzt.

Beide Gene waren in allen untersuchten F. proliferatum Isolaten detektierbar (Tab. 1). Unter Standard PCR-Bedingungen war der fum!- und fum&Nachweis fiir F. proliferatum
spezifisch. Sowohl Fum - als auch fum8-Fragmente konnten auch bei F. oxysporum, F. redolens, und F. verticillioides amplifiziert werden, wobei neben den spezifischen PCR-
Produkten noch zusitzliche Fragmente gereriert wurden (Abb. 3).In den untersuchten F. subglutinans Isolaten waren diese Gene nicht nachweisbar.
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Abb.3:PCR-Produkte von fin] (525 bp) und fimS (801bp) auslsolaten verschiedener Ftsariun-Areen.
Unspezifische Fragmante sind miteinem roten Pfeil markiert.

Tab.1:Nachweis von fimIbzw.fium8 in Iwlaten unterschiedlicher Fusarium-Arten aus vershiedenen W irtspflanzen.

Ergebnisse der Restriktionsanalyse
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Abb.4:RFLP-Analyse des fin] PCR Fragmentes (525bp) mit A luT, Rsal und Abb. 5:R FLP-Analyse des fum§ PCR Fragme ntes (8 01 b p) mit Alul Rsal,
BSp 1431 Bspl431 und Ba mH L

Fazt

In mehr als 50 % der untersuchten Isolate war sowohl fuml als auch fum8 nachweisbar. Diese Fusarium-spp. Isolate konnten als potentielle Fumonisin-Bildner charakterisiert
werden. Die Untersuchungen bestitigen Befunde, dass innerhalb der Species F. proliferatum und F. verticillioides offenbar fast alle Isolat zur Fumonisin-Bildung fidhig sind
(Rheeder et al., 2002, Proctor et al. 2002), wihrend in den anderen analy sierten Arten lediglich einzelne Isolate diese Eigenschaften aufweisen (Degardins 2003, 2006). Eine
genetische Heerogenitit konnte nur in einem Fall fiir das fium I-Fragment nachgewiesen werden. Ob tatsdchlich eine intraspezifische Variabilitdt der initialen Fum-Gene von F.
proliferatum-Isolaten vorliegt, wird durch Sequenzierungemittelt.
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